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Verwilderung

(Feralisation, Dedomestikation)

Flux & Fullagar, 1992" stellten eine Sammlung von 800 Inseln oder Inselgruppen aus aller Welt zur
Verflgung, auf denen Kaninchen (O. cuniculus) aus den unterschiedlichsten Grinden freigelassen
worden waren; sofern bekannt einschlielich Name, Ort, Breiten- und Langengrad, Flache, Datum der
Ansiedlung, Typ (wild/ domestiziert), Bestandsveranderungen, aktuellem Status und Auswirkungen
der Kaninchen auf ihre Umwelt.

Gering et al., 2019 unterschieden zwischen

e Endoferalitat - Entkommen von einzelnen Individuen einer Haustier-Population in lokale
Lebensraume, in denen sie Uberleben und sich fortpflanzen kénnen (- Dabei sei ,De-
Domestikation” das Resultat einer absichtlichen Freisetzung -)

und

e Exoferalitat - Feralitat, die einen genetischen Austausch zwischen unterschiedlichen
Populationen einbezieht (Hybridisierung).”

Verwilderung fuhrt bei Kaninchen nicht zwangslaufig zu einer morphologischen Ruckentwicklung zur
Wildform. Verwilderte Kaninchen kdnnen Merkmale aufweisen, wie sie bei Haus- oder Wildkaninchen
zu beobachten sind, aber auch Zwischenformen einnehmen.”

Molekulare Mechanismen

(siehe auch Genetik, Populationsgenetik, Glossar)
Das Europaische Kaninchen eignet sich besonders gut als Modell zur Untersuchung der Feralisation:

e Wildkaninchen, Hauskaninchen und verwilderte Hauskaninchen existieren nebeneinander und
kénnen direkt miteinander verglichen werden;

e einfache Probennahmen (Bejagung);

e kurze Generationszeit;

o weltweite Verbreitung; fur verwilderte Populationen liegen haufig sogar Informationen Uber
deren Abstammung vor;

e Die meisten Wildtyp-Allele sind, mit veranderten Frequenzen, bei Hauskaninchen erhalten
geblieben, nur wenige Allele sind fixiert (Carneiro et al., 2014”; Signaturen der Domestikation);
d.h. bei nachlassendem oder wegfallendem Selektionsdruck besteht die Méglichkeit einer
erneuten Anpassung.

Genetische Introgression

Die Hybridisierung von verwilderten und wilden Tieren stellt ein Risiko fiir das Uberleben natiirlicher
Populationen dar, da sie deren genetische Vielfalt verringern und fehlangepasste Allele in den
Genpool einbringen kann (,Introgression”, von lat. introgredior, ,hineingehen, betreten”) - mit der
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Folge einer reduzierten Fitness.®”

Aber auch eine Introgression neutraler oder vorteilhafter Allele, mit entsprechender Auswirkung auf
die Fitness der Hybriden, ist moglich.

Die biologische Invasion in Australien nach dem Import von englischen Wildkaninchen im Jahr 1859 ist
ein Beispiel fiir eine asymmetrische Introgression® aus einer einheimischen in eine invasive
Population.”

Allgemeiner Uberblick

Um die molekularen Mechanismen zu untersuchen, durch die sich domestizierte Tiere nach ihrer
Rickkehr in die Wildnis an natirliche Umweltbedingungen anpassen, filhrten Andrade et al., 2024
Gesamtgenomsequenzierungen von 297 Individuen der Art O. c. cuniculus aus folgenden
Populationen durch: sechs eingeflhrte, verwilderte Kaninchenpopulationen auf drei Kontinenten,
Hauskaninchen aus sieben Rassen, sowie Wildkaninchen aus ihrem urspringlichen Verbreitungsgebiet
(Iberische Halbinsel und Sudfrankreich).

In den verwilderten Populationen wurden starke Verschiebungen von Allelfrequenzen insbesondere in
Genen festgestellt, die mit verschiedenen Funktionen des Gehirns in Zusammenhang stehen (z.B.
Ausgleich der verminderten Angst- und Fluchtreaktion, die in natlrlichen Lebensraumen nachteilig
ist). Die Ergebnisse zeigten, dass die Verwilderung keine einfache Umkehrung der Domestikation
darstellt; vielmehr wird sie durch ein komplexes Zusammenspiel bereits vorhandener genetischer
Variation, lokaler Umweltbedingungen und demografischer Prozesse gepragt.

Die malige bis hohe Haufigkeit bestimmter Domestikations-Allele in verwilderten Populationen lie8
vermuten, dass diese Allele keinen wesentlichen Nachteil darstellen und in naturlichen Lebensraumen
toleriert werden kdnnen. (,Four other mutations linked to coat colour variation were present in the
majority of the introduced populations at low-to-moderate frequencies, with the highest prevalence
being the dilute mutation of MLPH that was present in ten out of 30 individuals sampled from Gotland.
The BCOZ2 variant causing yellow fat was also relatively common (7.4% to 13.3% in three
populations).”)
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