2026/04/23 12:38 1/1 Zitzenzahl

Zitzenzahl

Bovo et al., 2021" identifizierten mittels genomweiter Assoziationsstudie (GWAS) und F,-Analyse
mehrere genetische Marker, die mit der Anzahl der Zitzen bei Oryctolagus cuniculus in Verbindung
stehen konnten. Als Kandidatengene konnten z.B. die folgenden angesehen werden: NUDT2, ARL4A,
AUTS2, NR6A1, JMJD1C, ZHX3 oder GHRH. AuBerdem wiesen die Autoren auf einen madglichen, engen
Zusammenhang zwischen der Zitzenzahl und der Wirbelzahl, bzw. der Korperlange hin.

Szendrd, Z., 2025” (Review)
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